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C’'est complexe !

+» Contexte

« Eléments de réflexion (a partager autour de vous)

» Quelques pistes
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Que se passe-t-1l “
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La disruption numerigue : une bascule

brutale
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Qui change notre monde

La premiere compagnie de taxi n'’en possede aucun (Uber)
Le premier fournisseur de logement n'’en possede pas (AirBnB)

La premiere compagnie de téléphonie ne possede pas de standard
(Skype)

Le premier fournisseur d’'info ne crée pas de contenu (Facebook)

Le premier di 1ema (Netflix)

Waves of Digital Disruption

1995+ 2010+ 2015+ 2020+

Print Media All Safe havens
Photography ™ Healthcare . .
Video Rental Travel Automotive will be SUbjeCt
HR Retail to digital

Education disruption
Telco
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Et en Sclence ?

 Les technigues a haut débit provoquent un déluge de données
eExemple du genome humain

* en 1990 = 13 ans et 3 Milliards $/ en 2015 = quelques heures et 1000 $

Cost per Mb of DNA sequence ($)
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Pubmed ‘Metagenomics’ hits

- La quantité de
données a stocker et
analyser explose

- Le rendement
d’analyse chute



Un changement d'approche

p\\la(\‘ 1 Concevoir I'expérimentation
2 Collecter des résultats
3 Analyser des résultats

Un changement de paradigme

6“30’\ 1 Geénérer massivement des données
\m\‘\‘ 2 Organiser (stocker, documenter, annoter)
3 Analyser (extraire de l'information)
4 Diffuser I'information



Les ravages du temps

MISSING DATA

As research articles age, the odds of their raw data being extant
drop dramatically.
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Les defis de |la reproductibilité

HAVE YOU FAILED TO REPRODUCE
AN EXPERIMENT?

Most scientists have experienced failure to reproduce results.

RESEARCH ARTICLE

Estimating the reproducibility of psychological ® Someone else s @ My own
science AR
Open Science Collaboration™ T ChemiStry 3 ‘
Vol 349, soub 5391, aaca716
DO 10.1126/science.aac4716 Biology [ e —
The Reproducibility project set out Z:élsrgcesez:g e T Sl
to replicate 100 experiments T R e A S
published in high-impact Medicine [
psychology journals. S Sas

Earth and
About one-half to two-thirds of the environment [
original findings could not be
observed in the replication study. Other i

O g0 A B 10D%

1,500 scientists lift the lid on reproducibility”. Nature. 533: 452-454 - 2016
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Replication of data analyses in 18 articles on microarray-based gene
expression profiling published in Nature Genetics in 2005-2006:

Can reproduce...

...In principle
...with some
discrepancies
...from processed
data with some
discrepancies

...partially with some
discrepencies

Software not available

Methods unclear

Different results

summary of the efforts o replicate the published a
Adopted from: loannidis et al. Repeatability of publ

Nature Genetics 41 (2009) doi: 10.1038/ng.295
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Qu'est-ce que la science ouverte ?

» La science ouverte, c’est la diffusion sans entrave des publications et des données
de la recherche. Elle s'appuie sur I'opportunité que représente la mutation numérique
pour développer I'accés ouvert aux publications et — autant que possible — aux données
de la recherche.

e Son objectif : faire sortir la recherche financée sur fonds publics du cadre confiné des
bases de données fermées. Elle réduit les efforts dupliqués dans la collecte, la création,
le transfert et la réutilisation du matériel scientifique. Elle augmente ainsi |'efficacité de la
recherche.

e La science ouverte vise a construire un écosystéeme dans lequel la science est plus
cumulative, plus fortement étayée par des données, plus transparente, plus rapide
et d’acces plus universel. Elle induit une démocratisation de I'accés aux savoirs, utile a
la recherche, a la formation, a I'économie, a |la société.

» Elle favorise les avancées scientifiques ainsi que I'innovation, les progrés
économiques et sociaux, en France, dans les pays développés et dans les pays en
développement.

« Elle constitue un levier pour l'intégrité scientifique et favorise la confiance des

citoyens dans la science. Elle constitue un progrés scientifique et un progrés de société.
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Bon d'accord

» Mails dans la « vraie vie », ¢ca veut dire quol ?



Un projet sur la durée
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Un projet sur la durée
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L es freins

= Volume (toujours croissant)

= Vitesse (high throughput, omics ...)

= Variete (biologie intégrative, approches meta ...)
» Veracité (controle qualité)

» Valeur (exploitation, re-exploitation)

- Cela induit une énorme charge mentale pour les équipes

NRAe - Quares 2020



Un double
enjeux

+» Personnel

. Collectif

RESPECTEZ LE RANGEMENT

Des gains
Importants
= Conflance

+~ Efficience

» Re-exploitation

F. de Lamotte - INRAe - Quares 2020




+» Railsons externes :

+» Ralsons internes :

Favoriser les changements de pratiques
carotte et baton

Confiance des bailleurs et de |la société civile

Faciliter I'analyse, la re-exploitation, le partage



Construire une offre pour les differentes
facettes de la Gestion des Données

« A la recherche d’un cahier des charges de la solution
pour traiter tous ces problemes :

- de facon integrée

- et conviviale




Gerer quol ? Comment ?

TO T 36 mois

Arrivée doctorant # 24 | I

... la suite
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Et vous ...

= Comment faites (faisiez) vous ?



Geérer quol ?

» Le passé + Des échantillons
» Le leg (du doctorant précéedent ...) » dans les frigos
» La biblioa TO

+ dans les tiroirs

» Les méthodes pré existantes » Des fichiers

« Le present ~ des petits, des gros

& ni
Les manipes + un peu partout (PC, cloud, cluster)

» La creation de connaissance (methodes, : ,
~ des données brutes, du code, des resultats

posters ...)
« Le futur » De la connaissance
+ Le manuscrit + du code

« Les publications » des publications

F. de Lamotte - INRAe - Quares 2020



1) Un espace de préservation et de partage du savoir
du groupe

My Quick Files

My Projects ~ Search  Support D

é:z, OSFHOME onate ° Frédéric de Lamotte ~

Gérez vos données de la recherche - F...

Files Wiki Analytics Registrations Contributors Add-ons Settings Q

Public Fo

Gérez vos données de |la recherche - Formation

Contributors: Jean-Francois Martin, alexandre dehne garcia, Frédéric de Lamotte, Victor REYS, Jonaz Vasquez-Villegas, Jeff Rouil, Urcel Kalenga, Dalbard Swann, Alexandre Benzari, GILLES Andre, Mariam BARRO, Charlotte,
Johanna Girodolle, Germain Valentin Faity, Liyan OUYANG, chayma ben maamer
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5. Gestion des groupes pour un compte utilisateur.
6. Suppression compte utilisateur ..............

7. Installation ldapbrowser sur le poste admin

8. Documents associés et bibliographie

Fiche de visas.

Administrateur Cluster

1. Objectif

L'objectif du mode opératoire est de décrire la gestion [création et suppression) des
comptes et groupes utilisateurs sur le cluster de caleul.

2. Contacts

DSl

1
1
1
2
4
5
[
]
i.

Erreur ! Le signet n'est pas défin

Philippe GRANIER, philippe granier@cirad.fr, 44 81

Secrétariat D5l :
Sylvie SATGER, sylvie.satger @cirad.fr, 56 75
Agnés CARBON, agnes.carbon@cirad fr, 58 18

3. Mots de passe

Se référer 3 la procédure PR-5CI-Info-003 «Gestion des Mots de Passes,
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4. Création compte utilisateur

1. Sinécessaire, installer et configurer ldapbrowser sur son poste (cf § 7).

2. Vérifier que lutilisateur dispose d'un compte Idap dans I'annuaire CIRAD avec
Idapbrowser,

5i tel n'est pas le cas, demander au B855 la création d'un compte messagerie CIRAD
pour Putilisateur,

Utliliser ce formulaire : hitp.//8855 cirad. fr/forms/getform aspPidform=L0DAPAdd

Attention : bien renseigner tous les champs pour éviter un retour avec demande
d'explication ou demande de validation par diragap.

3. Le compte utilisateur sur le cluster sera identique au champ wid de I utilisateur dans
I"annuaire Idapref.

4, Sous SAGA (http://adminannuaire.cirad.fr/saga/droitsApplication.php), affecter le
privilége « users » pour I'application « cluster =».

—— .
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= Droits par applications
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5. Se conmecter root en ssh sur le nceud d'administration (cc2-login).
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Bebop

BibDesk

BibSonomy

Bibus
JabRef

KBibTeX

Pvbliographer

refbase
RefDB

Referencer

Wikindx

Zotero

) Les sources

bibliogranhiaues

ALaRI Institute

BibDesk developers

University of Kassel

Bibus developers

JabRef developers

KBibTeX developers

pybliographer developers

refbase developers

refdb developers

Referencer developers

Mark Grimshaw

Roy Rosenzweig Center for
History and New Media at
GMU
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CC-BY-NC-SA
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web-based BibTeX front-end
(Apache, PHP, MySQL)

BibTeX front-end + repository;
Cocoa-based; integration with

Spotlight

centrally hosted website

discontinued?

Java BibTeX and BibLaTeX
manager

BibTeX front-end, using the KDE
Software Compilation

Python/GTK2

web-based for institutional
repositories/self-archiving®

=

network-transparent; XML/SGM
bibliographies

BibTeX front-end

web-based

Multi-platform version with
connectors for Firefox, Chrome
and Safari. Web-based access to
reference library also available.
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| es différentes facettes de la
recherche

» Analogique
= Numeérigue

= Algorithmique



Analogigue

+» echantillons

+» cahilers de labo




Analogigue

» Regles de nommage (partagees !)
» Plan de classement (physique)
» Regles (et controle) de tenue du cahier de labo

» Index des cahiers (qui, quand, quel projet ...)

= Lien vers l'alter ego numérique
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Les cahiers de laboratoire

Version papier Version numeérique (ELN)

- |
. ' Taqg DNA Polymerase
- - -'?01 ' 15 st <2 TN q y
. — The Polymerase Chain Reaction (PCR) is a powerful and sensitive technique for DNA amplification. Taq DNA Polymerase Is an enzyme
’
a vy — widely used in PCR. The following guidelines are provided to ensure successful PCR using NEB's Tag DNA Polymerase. These
‘ .
guidelines cover routine PCR. Amplification of templates with high GC content. high secondary structure, low template concentrations, or
| amplicons greater than 5 kb may require further optimization
| PCR Purification
. 10 1
ra 4i - e 2 25
Q-
L

 Horodatage, versioning, signature électronique
Journal de bord: « Gestion des inventaires et instruments

* Preuve juridique > * Indexation, moteur de recherche
. Tracabilité, qualité * Intégration des données numeriques (données de recherche)

« Gestion de la connaissance ; ; x o
+ Travail collaboratif et acces distant

+ Management des équipes et des projets



Présentation de CLE, le cahier de Laboratoire Electronique
de I'Inserm

« Collaboratif

 _ Accessiblea@a distance

 Dedié a la biologie

* Proposant une gestion des inventaires *
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Numerigue

» Bonnes pratiques pour :
Retrouver aisément les données

Rationaliser le contenu des serveurs et éviter leur saturation !

Parenniser les informations et faciliter leur transmission

F. de Lamotte - INRAe - Quares 2020



Points de vigilance

» Nommage des fichiers

= Unigue, non ambigu, caracteres
« legaux »

+ Formats de fichiers

« faclle.cines.fr

» Que faire des formats propriétaires ?

+» Plan de classement ?


http://facile.cines.fr
http://facile.cines.fr

plante 02

F. de Lamotte - INRAe - Montpellier - Quares 2020

m -
Champ O 1\—p
-

e

-
Cham '

=

Champ.0 1\_9

Traitement 01
Traitement 02

Traitement 03

Traitement 01
Traitement 02

Traitement 03

Traitement 01
Traitement 02
Traitement 03
Traitement 01
Traitement 02
Traitement 03
Traitement 01

Traitement 02
Traitement 03



4) Les metadonnées

F. de Lamotte - INRAe - Montpellier



toto.txt

I_)

hamp

I+

o

— Tags
’ MetaData

Vocabulaire controlé
Défini par la communaut
Evolutif
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Un vocabulaire controlé




ABCD - Access to Biological Collection Data

| es standards de

¥ & y 4
Mmaoatandnnnanc

The Access to Biological Collections Data (ABCD) Schema is an evolving comprehensive standard for the access to and exchange of data
about specimens and observations (a.k.a. primary biodiversity data). The ABCD Schema attempts to be comprehensive and highly structured,
supporting data from a wide variety of databases. It is compatible with several existing data standards. Parallel structures exist so that either
{or both) atomised data and free-text can be accommodated.

Sponsored by Biodiversity Information Standards TOWG - the Taxonomic Databases Working Group, the current specification was last
modified in 2007.

AgMES - Agricultural Metadata Element Set

A semantic standard developed by the Food and Agriculture Organization (FAQ) of the United Nations, AQMES enables description, resource

discovery, interoperability and data exchange of different types of information resources in all areas relevant to food production, nutrition and
rural development.

Sponsored by the UN AIMS - Agricultural Information Managment Standards, the current standard was issued in November 2010.

AVM - Astronomy Visualization Metadata

The AVMe scheme supports the cross-searching of collections of print-ready and screen-ready astronomical imagery rendered from
telescopic observations (also known as ‘pretty pictures’). The scheme is compatible with the Adobe XMP ¥ specification, so the metadata can
be embedded within common image formats such as JPEG, TIFF and PNG.

Such images can combine data acquired at different wavebands and from different observatories. While the primary intent is to cover data-

derived astronomical images, there are broader uses as well. Spacifically, the most general subset of this schema is also appropriate for
describing artwork and illustrations of astronomical subject matter.

AVM is a proposed recommendation of the International Virtual DDSGNEI'GIT Alliance and was last updated in 2011.

CERIF - Common European Research Information Format

CERIF (Common European Research Information Format) is the standard that the EU recommends to its member states for recording
information about research activity. Since version 1.6 it has included specific support for recording metadata for datasets.

It is developed and maintained by EuraCRIS. The current version is 1.5, but the version 1.6 model has been available for testing and review
since 24 July 2013.

CF (Climate and Forecast) Metadata Conventions

The CF standard was originally framed as a standard for data written in netCDF format, with model-generated climate forecast data particularly
in mind. However, it is equally applicable to observational datasets, and can be used to describe other formats. It is a standard for “use

metadata” that aims both to distinguish quantities (such as physical description, units, and prior processing) and to locate the data in space—
time.

Contact us

Search

nity = Tailored support




S snaoon Q sexens N .. | ..

Standards bute st: . Any problems? Please tell us!

oRY -

The standards in FAIRsharing are manually curated from a variety of sources, including and the

Search Standards . T Reset Advanced

Did we miss something? Our COVID-19 Collection is growing, ot yet complete. Tell us what's missing. Email contact@fairsharing.org or add missing resources to our spreadsheet

Showing records 1 - 50 of 1428.

View as Table View as Grid
« 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23 24 25 26 27 28 29 »
Sort by
Name : Related Related Related
Registry Name Abbreviation Type Subject Domain Taxonomy Database Standard Policy In Collection/Recommendation Status
ABA Standard Noumsciance’ _ NeuroMorpho.Org None None None =
[ ¢ 5ran | & Gene Expressen [ @ s muscutn | R
Recommended Records @ Cae tuahig b
Recommended ABCD Standard 8 None GBN N ==
Associated Publication? Collection Data EFG -
Has Publication
Claimed?
Record Status
; :':'_ in" | Deprecated |Indevelopmet %
ABCDEFG } : None m P‘r«_ Data ; :5 None None ’! .;“
* oo
Standard Type

None TOWG Biodiversity Information Standards

ABCDDNA Standard # Biology @ DNA Sequence Data m SenBank

Je
1)
-




Oryza Sativa japonica PENTHE BLANC

Oryza Sativa japonica PENTHE NOIR AG0003 Guinea prospection 1979
Oryza Sativa indica Z20GO
AG0004 Guinea prospection 1979
Oryza Glaberrima GBAI-GBAI
Sorghum bicolor bicolor Dura 1519453
Sorghum bicolor bicolor Dura 1S19453
Sorghum bicolor bicolor Dura 1519453
Sorghum bicolor bicolor Dura 1519453
Sorghum bicolor bicolor Dura 1519453
Musa acuminata banksii wild Banksii HO9

illumina 1*150 HiSeq3000 Genotoul
illumina 1*150 HiSeq3000 Genotoul
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Attention

+» Les meétadonnées sont LA solution

+ Cette solution est difficile a mettre en oeuvre

la discussion reste ouverte

NRAe - Quares 2020



On les met ou toutes ces
donnees ?

Des le début !!!

Support de stockage Sécurité Remarque d'utilisation
 Elle perd sa these dans un train Bordeaux-Nimes, son pere
D lance un appel ~kage temporaire
Publié le 02/04/2019 & 11h56. Mis & jour le 03/06/2019 par SudOuest fr. e crypter les données

=s et sensibles

Ordinateur professionnel n v u

®

ckage temporaire

‘e crypter ou de sécuriser
1t les données

25 et sensibles

Support externe

ckage plus pérenne

Jr le stockage de
sibles et des versions

» vos données
istifutions ne proposent
e

BX)
B0
-

Serveur institutionnel

tage avec des
tdernes a l'institution
ettre de données

z: Google Drive r.
" A La jeune femme a perdu son ordinateur, dans un train Intercités @8ATS PASCAL ©/BATS PASCAL :onﬁdenﬁelles

Dropbox OneDrive MUITTICOI, 11 wo YU wiva IS UTIDUIITITY Uydlll ©IT JIVCLRUYT
deviennent autorisées au partage

- Pas de contrdle sur la procédure de

Serveur Cloud sauvegarde des données




5) Stockage le long du projet

» Securite

» Performance (calcul HPC; acces simultanes)
s Prix

= Acces partages (multi tutelles ...)

» Comment gerer la fin du projet

Initiatives de mutualisation en cours



™ genossh.genouest.org (ylebras)
Terminal Sessions  View X server Tools Games Settings Macros Help
a1 L] ot a1 o i
‘ec & () == 4 o
1 P 8 =5 4 = = Y = £ (7
Session Servers Tools Games  Sessions View Split MultiExec Tunneling Packages Settings Help

t 3 R
& t o Al
homelsy mbi osafiebras/

<« c @ D &S

- @ 7 L inD e &

M Tous les fichiers % +
% Favoris
PNDB_questionnairesl Partagé
< Partagés avec vous
_citations_201%
=% Partagés avec d'autres
& o PNDE_ateliers_CES_data Partagé 1.5 GE
Etiquettes PNDB_ecoinfoFAIR Partagé 60.9 MB
® stockase externe L. P S
= TEeRResE = = Fichiers SIG Grégoire LOIS (glois) 1.4 GB
. Projets_PNDB

Tableau général-liste compétences UMR HUGO STRUMNA (hstruna)
PNDEB_biblio Partage
PNDB_candidatures2019 Partagé 6.8 MB
Enseignement Emmanuelle Porcher (eporcher) 1.4GB
PNDB_Objectif_Plancton Partagé
Plages vivantes Partagé
GESTION CESCO Christine CALVAS (ccalvas) 29.5 MB
PotentialRecommenders Karine PRINCE (kprince)
2018_ECOSCOPE_PMNDB_Rapport_Activites_IR_Fev-2018_Novembre-2018
W Fichiers supprimés Documents officiels Grégoire LOIS (glois)
F Paramatres
Genouest group cesco 706.7 MBE

1616
01/07/20;

deTault-row_Tr.js opTlons-menu_Tr.]s
default-view_fr.js outil_bloc_galaxy.PNG
Dockerfile

core.galaocy wi.vamil

[] Follow terminal folder



6) Qualification des données

De « ouverte » a « reproductible » : attention a la marche !

Per capita cheese consumption
correlates with

Number of people who died by becoming tangled in their bedsheets

2000 2001 2002 2003 2004 2005 2006 2007 2008 2009
331bs 800 deaths
— w
qJ m
£ &
: 3
€ 31.5lpbs 600 deathsm
S &
a -
3 el
qJ —
- -]
G 30lbs % 400 deaths?
28.51bs 200 deaths
2000 2001 2002 2003 2004 2005 2006 2007 2008 2009
-®- Bedsheet tanglings-¢- Cheese consumed
tylervigen.com

F. de Lamotte - INRAe - Quares 2020



Controle qualite

Valeurs manquantes

Valeurs manquantes remplacées par zéro \ ¥

Complétudes des séries

Lignes ou valeurs dupliguees
Incohérence orthographique
Incohérence des formats de dates (190

65 536 lignes (ou 255 colonnes)

NRAe - Quares 2020

:

choice

Andy Anderson
Andy R. Anderson
Anderson, Andy
Beatrice Beaufort
Beatrice Mansfield

Beaufort, Beatrice

count

79

o7

28

67

19



Résoudre certains problemes

+» Encodage
+ CR/LFE

+ Données « PDFifiées »

+» Données scannées



Confier le probleme a
d'autres

+» Source non fiable

= Opacité du processus de collecte

+« Précision irréaliste des données

= Valeurs aberrantes inexplicables

+ Echec de la Lol de Benford



Algorithmigue



Let's try this wonderful
method on our data !

Language

File format

Readibility

.f ) Parameter option

Availability




Qu’est-ce qu’un calcul ?

Input

Output

100111100001001100110101101100
001010011101010111110001001101
010111101100011110111011110001
001100001110111000100100000111
110101100111001110100000100110
110111100111000011111101101111
111001001011110001100110000101
011100001000010001011110000010
110101110011101111001010100111
111000101110011001101101001001
011001010100101011000001001100
110100111001011111100001011101
011110111110001111011110101101
000001110110011001010101011100
100010110001100000111001100010
000000111011100100100101010111
000010000001100001000010110110
101111101111000111100101110101
100101010100001001110100010001
011110011010100101111011110101
100011000110110001011101100110
110100000100000011011000001101
100000011100100111101101011011
010110010001000101110111001010

000000111011001010000100111011
110000110111011101111110101010
000110010101111100101110110100
001110110011010110000101011010
111101111100000100010111010111
111010001000010010111100111001
111001100101000111101000011100
101111110000011011011011110001
100100110111101111000101010100
111110011010111011010011011100
111011100011110101011111000100
010111011010100100011110100011
001111000001111110001011100111
101101100000100011100111110011
001101000010011000110011000011
101011110111101010000011010001
010111100101010010011100011011
001010101100101000001010000110
100000101001110011010000011100
001110011000111111111000001100
100100010100000110001011010000
010110010111101001000010100010
101011110001001001010010111000
011000100000010000000011100111

Computer by Creative Stall from the Noun Project

Konrad HINSEN (CBM/SOLEIL) Enjeux et défis de la recherche reproductible 23 mai 2019




Input Output

G I Data

Computer by Creative Stall from the Noun Project



Input Output

Program  |— = — Data

Environment

Computer by Creative Stall from the Noun Project



a eviter ...

my research

my colleagues’ code

Environment stuff | don't care about




Analyze Data

Tools

Get Data
Send Data

BASIC TOOLS
Text Manipulation

Convert Formats

SEQUENCE ANALYSIS
Gene/Protein prediction
Fetch Sequences

Fetch Alignments
Extract Features

Genomics

NGS ANALYSIS

NGS: Miscellaneous
NGS: Quality Control
NGS : Mapping
NGS: RNASeq
VCFtools

NGS: Small RNAs

Picard Tools

EVOLUTION/PHYLOGENY
Comparative Genomics
Genfam

Protein analyses

SNP ANALYSIS
Tassel GBS (Version 4.0)

Rice Variant Analysis (Rice 3k,
IRIGIN, High Density Rice Array
(HDRA, 700k SNPs))

Varscan
Population structure
GWAS

METAGENOMICS
FROGS

STATISTICS/GRAPHICS
Filter and Sort

Join, Subtract and Group

GENOME HARVEST
Phylogenetic Analysis

TransPo-RG Transfer of Position to
Resequenced Genome

Cis/Trans Effect

Visualization

F.de TraraAnraectar

I+

SouthGreen

=% bioinformatics platform

Welcome to  Galaxy

Our pre-configured and validated workflows

Chromosome reconstruction

Scaffrehunter tools assemble scaffolds into pseudomolecules using markers
. genotyped in a population (Martin et al, 2018)

. Input: Fastg + FASTA

Access workflow

Web Thread CPU

Contact

South Green members or partner benefits from 25Go
(please contact admin-bioinfo@ cirad.fr).

Register Big Data

To improve your available space please contact
admin-bioinfo@ cirad.fr

Create an account to get 5Go of available space to
test our Galaxy platform.

How to load big datasets ?

( -1‘_ ) (2)
—— |

History

Unnamed history
5 shown

10.12 KB

5: dottup on data 1 and dat
a2z

4: dottup on data 3 and dat
a2

3: Splign_waxy.fas

2: Ref Waxy.fas

1: Aiem_Waxy.fas

~ % ®

@ &SR

@ & X

@ 4 X
@ & R

@ & R



Tools

Inputs
Get Data
Send Data

BASIC TOOLS
Text Manipulation

Convert Formats

SEQUENCE ANALYSIS
GenefProtein prediction
Fetch Sequences

Fetch Alignments
Extract Features

Genomics

NGS ANALYSIS
NGS: Miscellaneous
NGS: Quality Control
NGS : Mapping

NGS: RNASeq
VCFtools

NGS: Small RNAs
Picard Tools
EVOLUTION/PHYLOGENY
Comparative Genomics
Genfam

Protein analyses

SNP ANALYSIS

Tassel GBS (Version 4.0)

Rice Variant Analysis (Rice 3k,
IRIGIN, High Density Rice
Array (HDRA, 700k SNPs))

Varscan

Population structure
GWAS
METAGENOMICS

FROGS

STATISTICS/GRAPHICS

Filter and Sort

Join, Subtract and Group

GENOME HARVEST

Phylogenetic Analysis

TransPo-RG Transfer of Position to

Resequenced Genome
Cis/Trans Effect
Visualization
TraceAncestor
TraceHaplotype
vefHunter

KDE_classifier

SOUTHGREEN PROJECTS
SNiPlay3

GNPAnnot Tools
GNPAnnot Converters
Scaffremodier
Scaffhunter

ESTtik

Liftover

Fxnression data

imported: FROGS metagenomics

#FROGS Pre-process

7 x

3 Samples 1> Reads 1

3y Samples 1 = reads 2

dereplicated.fasta (fasta)

FROGS Pre-process: count.tsv

FROGS Pre-process: report.html

# FROGS Remove chimera

| F FROGS Affiliation OTU %

F FROGS Clustering swarm £ %

Sequences file

Count file

FROGS Clustering swarm:
seed_segquences fasta (fasta)

FROGS Clustering swarm:
abundance.biom {biom1)

FROGS Clustering swarm:
swarms_composition.tsv (tabular)

3 Sequences file

Abundance file

& FROGS Filters

FROGS Remove chimera:
non_chimera.fasta (fasta)

FROGS Remove chimera:

non_chimera_abundance. biom

[biom1)

FROGS Remove chimera:
report.html (html)

F. de Lamotte - INRAe - Montpellier - Quares 2020

Sequences file

Abundance file

OTU seed sequence

Abundance file

FROGS Affiliation OTU:
affiliation.biom (biom1)

FROGS Affiliation OTU: report.html
(html}

FROGS Filters: seguences.fasta
(fasta)

FROGS Filters: abundance.biom
(biom1)

FROGS Filters: excluded_tsv
(tabular)

FROGS Filtars: report.html (html}

/& FROGS Affiliations stat

Abundance file

FROGS Affiliations stat:
summary.html (html}

Details

/# FROGS Pre-process
merging, denogising and
dereplication. (Galaxy Version 3.1)

Label

Add a step label.

Annotation

Add an annotation or notes to this

step. Annotations are available when a

workflow is viewed.

Sequencer
llumina -
=1 t the sequencing technology used

to produce the sequences.
Input type
Files by samples -

Samples files can be provided in

single archive or with two files (R1
and R2) by sample.
Reads already contiged ?

No -

The inputs cor
R1and R2 an
pair.

1 file by sample :

Samples
1: Samples
@ ~+ Name

Reads 1
Data input 'R1_file' (fastq)

R1FASTQ file of paired-end
reads.

reads 2
Data input 'R2_file' {fastq)
RZ FASTQ file of paired-and

reads.

+ Insert Samples
@ ~+ Reads 1 size
@ ~* Reads 2 size
& ~+ mismatch rate.

01

The maximum rate of mismatches
in the overlap region

Merge software

isearch -

Select the softw

paired-end reads.

& +~+ Would you like to keep
unmerged reads?

Yes No

reads will be

es : unmerged reads

lly combined with
100 M. idefault No)

@ =~ Minimum amplicen size

[ =~ Maximum amplicon size

Sequencing protocal



Dans un monde idéal

Version control
Track and backup your project histery

g1t

Environment management Workflow management

Set up and manage your project environment Move from separate scripts to a connected analysis
CONDA Shakemak

Reports Notebooks

[ lIIIIII'II :r'lllll (= n w8 OUTRUT ani () [T =1 i]=LF] I':ul o EaEsr s |:'-:||:L|rr|r:||r :|I'I:IIII 1'HFIII:IT(II'T1I}"l:lr'||:1|':|l"=|i'f|

5—:
~ jupyter

Containerization

r‘-llulilkll ':|I'III|| |'|I|'|||'|" '.|“'”--\! |'|II"I:|iII|'|'I I'IIIIJ |!I"h.|i|:lllll'||'l.r' l

docker  SINGULARITY

https://nbis-reproducible-research.readthedocs.io/en/latest/
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8) Le partage des donneés

» Les publications ne contiennent qu’'une petite partie des

données

» Partageons toutes nos données !



Quel entrepot pour quelle
donnee

+ |nstitutionnel ?
» Thematique ?

+ Lié a un éditeur ?



F. de Lamotte -

INRAZ

Produire des données

FAIR

Gérer

Partager / Publier

Les enjeux pour INRAE

Déposer dans Data
INRAE

Choisir un entrepdt
Publier un Data Paper
Citer des données
Choisir une licence
Cadre juridique

Cas particulier des
logiciels

Documents de
référence

gestion et partage

A Accueil - Partager / Publier =

| Choisir un entrepét

Choisir un entrepot

Déposer vos données dans un entrepot de données (data repository ou digital repository)

contribue a les valoriser en les rendant plus visibles, accessibles, moissonnables et

citables.

Selon votre situation et vos objectifs, vous avez différentes possibilités.

Si vous souhaitez partager publiquement des données, en lien ou non avec des articles

scientifique :

L'ésdilur

Impose -l um de phidbience dans
entrepdl wobie doensineg
Oul | Nen -
Dt dard Ddpecvida dhans Ddpogisr dand
Ferftrepdl impadé pue Data Wea lenfrepdt de
Fibdditour Pl EncE i vwolhe
| domasne
]
] =3
1 .
_______________________________
Lenfiopdd altebue-1-il
et DO g dhoserdas T
(% 11) o HHon
Contacier Dusziing by dorrsies dans
datalnra@inea. i pour detainrafr {en ¥ créamd un

référencer les donndes

> Les données sont liées & un article : si

Les données sont-elles lides i

un article?
Fan

”

datadet] €1 oblens un D04 +
uné cilation fable &1 péenne

l'entrepot imposé, sinon il faut déposer dans Data INRAE

¥ @-1-1l wn enlrepdl

S

I Rali pan

[dpose dany o her char davs

[ TEAdELALOIE OU

Talinhaiing.erg

éditeur impose un entrepdt, il faut déposer dans

» Les données ne sont pas liées a un article : s'il existe un entrepét de référence dans votre

domaine, il faut déposer dans cet entrepdt, sinon il faut déposer dans Data INRAE

Accéder a une liste d'entrepdts internes attribuant des DOl aux données

Accéder a une liste d’entrepdts externes attribuant des DOI aux données

Boite a outils
> DMP OPIDoR
> DOI INRAE

»  Portail Data INRAE

> Obtenir de 'aide

On vous signale

» \os guestions, nos réponses
> FAQ DOI

> FAQ Datapaper

»  Formations et tutoriels

»  S'abonner aux actualités



re3dataor

Filter

Subjects =
Content Types &
Countries &
AlD systems =
API =

". Data access &
Data access restrictions ©
Database access
Database licenses =
Data licenses =
Data upload =
Data upload restrictions =
Enhanced publication =
Institution responsibility type ©
Institution type =
Keywords
Metadata standards =
PID systems =
Provider types =
Quality management =
Repository languages =
Software =
Syndications @
Repository types =
Versioning =

Search  Browse -  Suggest  Resources ~  Contact _@ DataCite 2

Toogle short help

+ Previous n Next — Sortby -

Found 8 result(s)

Triticeae Toolbox i E'l ﬂ ﬂ

T3

Subject(s) Plant Genetics Microbiology, Virology and Immunology  Molecular Neuroscience and Neurogenetics  Plant Sciences  Biology
Life Sciences Medicine Meurosciences

Content type(s) Databases Scientific and statistical data formats  Structured text other Standard office documents  Raw data

Country United States

A database for plant breeders and researchers to combine, visualize, and interrogate the wealth of phenotype and genotype data generated by the Triticeae Coordinated
Agricultural Project (TCAP).

CIMMYT Research Data & Software Repository Network g [ § )
International Maize and Wheat Improvement Center

Subject(s) Agriculture, Foresiry, Horticulture and Veterinary Medicine  Plant Genetics  Life Sciences  Plant Sciences  Biology

Content type(s) Standard office documents Source code  Software applications  Archived data  other

Country International Mexico

The International Maize and Wheat Improvement Center (CIMMYT) provides a free, open access repository of research software, studies, and datasets produced and
developed by CIMMYT scientists as well as the results of the Seeds of Discovery project, which makes available genetic profiles of wheat and maize, two of mankind's
three major cereal crops.

GnplS pEE A

Genetic and Genomic Information System

Subject(s) Engineering Sciences  Computer Science, Electrical and System Engineering Computer Science
Agriculture, Forestry, Horticulture and Veterinary Medicine Life Sciences Biology Basic Biological and Medical Research
Operating, Communication and Information Systems  Agriculture, Forestry, Horticulture and Veterinary Medicine Basic Forest Research
Plant Cultivation Plant Breeding Inventory Control and Use of Forest Resources  Plant Systematics and Evolution Plant Genetics

Plant Sciences Bicinformatics and Theoretical Biology
Content type(s) other Raw data Scientific and statistical data formats Databases
Country France

GnplS is a multispecies integrative information system dedicated to plant and fungi pests. It bridges genetic and genomic data, allowing researchers access to both
genetic information (e.g. genetic maps, quantitative trait loci, association genetics, markers, polymorphisms, germplasms, phenotypes and genotypes) and genomic data
(e.g. genomic sequences, physical maps, genome annotation and expression data) for species of agronomical interest. GnplS is used by both large international projects
and plant science departments at the French National Institute for Agricultural Research. It is regularly improved and released several times per year. GnplS is accessible
through a web portal and allows to browse different types of data either independently through dedicated interfaces or simultaneously using a quick search ('google like
search') or advanced search (Biomart, Galaxy, Intermine) tools.



En réesume, il nous faut :

» Espace de préservation du savoir

= Lien entre I'analogique et le numérique

» Metadonnees

» Stockage le long du projet

» Qualification des donnees

» (Gestion de code, environnement, Workflow

» Systeme de partage
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DIFFUSER

Chercheur
producteur

REUTILISER

Chercheur
réutilisateur
ou producteur

Cycle de vie
des données
scientifiques




Greater access to scientific inputs
and outputs can increase
scientific productivity through
reducing duplication, allowing
more research from the same
data and multiplying
opportunities for domestic and
global participation in the
research process.

Open science can reduce delays in
the re-use of scientific research
including articles and data, and
promote a swifter path from
research to innovation to produce
new products and services.

Science, often publicly funded,
should be publicly accessible to
promote a greater awareness
among citizens and to build public
trust and support for public
policies and investments in
research. Open science also
promotes citizen science in
experiments and data collection.

F. de Lamotte - INRAe - Montpellier

en Science

Open access to scientific outputs
allow for greater evaluation and
scrutiny by the scientific
community which means more
accurate replication and validation
of research results. Openness to
data contributes to maintain
science's self-correction principle.

Science plays a key role in
today’'s knowledge economies
and increased access to research
results, including data, can
positive impact not only scientific
systems but also innovation.

Open science promotes
collaborative efforts and faster
knowledge transfer for a better
understanding of global
challenges and wicked problems.

UNIVERSITY OF CAPE TOWN

IYUNIVESITHI YASEKAPA « UNIVERSITEIT VAN KAAPSTAD
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PUBLICATIONS
OUVERTES

DONNEES
OUVERTES

EVALUATION
RESPONSABLE
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osf.lo

How OSF supports your research

Search and
Discover

Find papers, data, and materials
to inspire your next research
project. Search public projects to
build on the work of others and
find new collaborators.

F. de Lamotte - INRAe - Montpellier - Quares 2020

\g

Design Your
Study

Start a project and add
collaborators, giving them
access to protocols and other
research materials. Built-in
version control tracks the
evolution of your study.

[da

Collect and
Analyze Data

Store data, code, and other
materials in OSF Storage, or
connect your Dropbox or other
third-party account. Every file
gets a unigue, persistent URL for
citing and sharing.

Publish Your
Reports

Share papers in OSF Preprints or
a community-based preprint
provider, so others can find and
cite your work. Track impact with
metrics like downloads and view
counts.


http://osf.io
http://osf.io

Collaboration Data access
Echanger avec votre communauté Synchroniser et partager vos don-
nées

Plus de détails

Plus de détails

F. de Lamotte - INRAe - Montpellier - Quares 2020

cesgo.org

Services CeSGO

Q

Research sharing

Stocker et publier vos données de

recherche

Plus de détails

"

Projects

Gérer vos projets efficacement

avec un kanban

Plus de détails

Instant

Discussion directe avec vos parte-

naires

Plus de détails


http://cesgo.org
http://cesgo.org

Une petite liste a emporter a la
maison

https://easydmp.eudat.eu/plan/
https://pgd17juin2019.sciencesconf.org/program

Entrepdts
https://fairsharing.org/databases/
https://www.nature.com/sdata/policies/repositories
http://about.zenodo.org
https://search.datacite.org/data-centers
https://cordis.europa.eu/project/rcn/207500/

Gestion des données
https://www.csc.fi/en/web/training/-/webinar-research-data-management
http://www.smalsresearch.be/dix-bonnes-pratiques-pour-ameliorer-et-maintenir-la-qualite-des-donnees/
https://mantra.edina.ac.uk
https://www.fairdata.fi/en/

Choix d’une licence
https://wwwe6.inra.fr/datapartage/Partager-Publier/Choisir-une-licence

Ontologie et standard de méta données
https://bioportal.bioontology.org
https://isa-tools.org
https://datacite.org

et aussi
https://eudat.eu
http://www.dcc.ac.uk

@ @ @ Qualité des données

https://github.com/laurenceO0l/quartz-bad-data-qguide-french
http://corist-shs.cnrs.fr/gestion donnees recherche guideetformation 11
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